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Hany csukafaj él a Karpat-medencében?

How many Pike (Esox) species live in the Carpathian Basin?
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Abstract
During our country-wide fish faunistic surveys several pike individuals were collected, which can be
charecterised by stripped (non-dotted) body pattern, and their scale number on the lateral line is lower than
it is indicated at the E. lucius. These features are similar to those detected at the newly described Esox species
from French and Italian waters. Therefore the existence of a distinct pike clade is supposed from the
Carpathian waters. To clear the phylogenetic and taxonomic position of this supposed new clade, age
determination and comprehensive morphometric and genetic researches are needed.

Kivonat
Az orszagos 1éptéki halallomany-felméréseink soran szamos esetben fogtunk atipikus megjelenés{i csukakat.
Az egyedek mintazata és oldalvonalbeli pikkelyszama eltért az E. lucius fajnal megadottaktol, viszont nagyban
hasonlo6ak az olasz és francia vizekbdl Gjonnan leirt csukafajokéhoz. Emiatt egy kiilonallé csuka klad jelenlétét
valdszinisitjilk a magyar vizekbdl. Ugyanakkor a csoport eredetének, illetve filogenetikai és taxonémiai
helyzetének tisztazasara célzott morfoldgiai, kormeghatarozasi és genetikai vizsgalatok lesznek sziikségesek

Az utébbi években elektromos eszkozzel elvégzett orszdgos 1éptékd haldllomany-
felméréseink soran a csuka a 37,4%-os el6keriilési gyakorisagaval, illetve 0,65%-0s 0ssz relativ
abundanciajaval (1. dbra) a magyar vizfolyasok leggyakoribb ragadozé halfajanak bizonyult
(Takacs et al. 2017). Felméréseink soran sok esetben fogtunk ,atipikus” megjelenésii csuka
egyedeket. A legtobbszor 25-30 cm-es standard testhosszusagunal nem nagyobb egyedek
testmintazata inkabb savozottnak mondhaté, igy az jelentdsen eltér az Esox lucius Linnaeus 1758
kifejlett egyedeinél jellemzd pettyezett mintazattol.

Bar a savozott mintazati egyedek el6forduldsa eddig is ismert volt, ezt inkabb fiatal
egyedekre jellemz$ sajatsagnak tartjak/tartottdk (Sallai Z. szébeli kozlése). A faj egyedeit
akvariumban tobbszor is felneveld szakértd megfigyelései szerint a juvenilisekre jellemzd savok
az egyedfejlédés soran felszakadoznak és igy alakul ki az E. luciusra jellemzé pettyezett mintazat.
Viszont a savozottsdg - pontosabban a pettyezettdl eltéré mintazat - az egyedek egy részénél
kifejlett korban is megmarad (Perger P. szébeli kozlése). Mivel vizsgalataink soran
kormeghatarozast egyetlen egyednél sem végeztiink, igy a rendelkezésre all6 mintak esetében
nem allapithaté meg, hogy az atipikus mintazatot mutat6 egyedek juvenilisek vagy ,kisnévésii”
adultak voltak-e.
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FO: 37.4%
N: 1307
RA: 0,65%

1. dbra. A csuka elterjedése és IDW interpoldlt relativ abundancia értékei magyarorszdgi vizfolydsokban (2011-
15 kozaétt, a korokkel jelzett 767 mintahelyrél gytjtétt adatok alapjdn). A fekete kérok a csuka lelGhelyeit
mutatjdk. A piros szinezés erdssége egyenesen ardnyos csuka dllomdnyainak interpoldlt relativ abundancidjdval.
FO: el6kertilési gyakorisdg, N: 6sszegyedszdm, RA: relativ abundancia az 6sszfogdsban
Fig. 1 IDW interpolated relative abundance of pike in streams and rivers of Hungary. Black dots represent the
localities of pike. The intensity of red colouring corresponds with the interpolated relative abundance. FO:
frequency of occurrence, N: number of pike individuals, RA: relative abundance in the total catch.

Az atipikus mintazati egyedeknél szamolhaté (merisztikus) bélyegben is talalunk
kiilonbséget. Ugyanis szemben az E. lucius-nal megadott 120-144-es értékekkel (Harka & Sallai
2004), az atipikus egyedek oldalvonalan legtébbszér ennél kevesebb pikkelyt szdmoltunk. A
jelenleg rendelkezésre 4ll6 45 egyed adatai alapjan az oldalvonalon szdmolt pikkelyek atlagos
(#SD) szama 115,62+5,5 /min-max: 105-130/. (A vizsgalt egyedek atlagos+SD standard
testhossza /SL/ 264,2+105mm volt /min-max=103,1-576,9mm/ volt.)

2. dbra: A Esox lucius (forrds: URL1) B: Az Esox cisalpinus holotipusdnak fotdja (forrds: Bianco & Delmastro
2011), C: Az Esox aquitanicus holotipusdnak fotéja (forrds: Denys et al. 2014), D: A Zaldbdl Zalaegerszegnél
fogott csuka egyed fotdja (forrds: sajdt fotd)

Fig 2. A: Esox lucius (source: URL1) B: holotype of Esox cisalpinus (source: Bianco & Delmastro 2011), C:
holotype of Esox aquitanicus (source: Denys et al. 2014), D: pike individual collected from the R. Zala at
Zalaegerszeg, Hungary (source: own photo)

Mivel a szinezet és az oldalvonalbeli pikkelyszamok hasonlésadgot mutatnak az olasz és
francia vizekbdl Gjabban leirt csukafajokkal (Bianco & Delmastro 2011, Lucentini et al. 2011,
Denys et al. 2014), ezért a mar ismert E. lucius faj mellett egy masik, morfolégiailag is jél
elkiilonithetd klad jelenlétét feltételezziik a Karpat-medencében (2. dbra).
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A magyarorszagi csukadllomanyok filogenetikai viszonyair6l rendelkezésre all6 kevés
hasznalhat6 informacié részben alatimasztja ezeket a feltételezéseket. Nicod és mtsai (2004)
mitokondrialis (D-loop) szekvencidkon elvégzett elemzései szerint a magyarorszagi Raba
szakaszrol szarmazé mintak nagymértékl genetikai diverzitast mutatnak (3. dbra). (Az dsszesen
0t magyarorszagi eredetli minta hasonlé mértékli valtozatossdgot mutatott, mint a Svajc
tertiletén talalhaté 12 mintahelyrdl begy(jtott és elemzett 73 egyed szekvencidja.) Raadasul a
négy, Magyarorszagrél kimutatott haplotipus is jelentésen kiilonbozott. A H6-os haplotipus
inkabb a ,koézponti” (H1) E. lucius szekvencidhoz volt hasonlé, mig a kimutatott masik harom
haplotipus (H7-8-9) jelentds tavolsagra van attél.
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3. dbra: Eurdpai csukadllomdnyok mtD-loop szekvencidin median-joining médszerrel végzett network analizis

eredményei. (Forrds: Nicod et al. 2004.) A kérok nagysdga az adott haplotipusba sorolt egyedek szdmdval

ardnyos. A négyszégek az egyes mutdcids lépéseket jelzik. A kék nyilak a magyarorszdgi Rdba-szakaszrél
szdrmazé ot minta haplotipusainak helyét mutatjdk. A H11-el jel6lt haplotipust késébb kiiléndllé fajként (Esox

cisalpinus Bianco & Delmastro, 2011) irtdk le.
Fig 3. Median-joining network of all Esox lucius mtD-loop haplotypes H1-H11 of the
sequenced D-loop fragment. (Source: Nicod et al. 2004.) Circles proportional in size to frequency of the
haplotypes. Rectangles: mutation steps. Haplotype H11 was later described as a discrete species (Esox cisalpinus
Bianco & Delmastro, 2011).

A részben a fentebb emlitett cikk adatait is felhasznald, teljes elterjedési teriiletrdl szarmazé
adatsorokat elemzd anyagban a szerzdk a dunai vizrendszerben él6 csuka allomanyokat a masik
két /,északi” és ,cirkumpolaris”/ nagy csoporttdl erdsen elkiiloniil ,déli” kladba soroljak (lasd:
Skog et al. 2014, Fig 2.). Ugyanakkor ez a klad hasonlé tavolsagra van az északi kladtdl, mint
amekkora eltérést detektaltak az északi klad és az Gjonnan leirt E. cisalpinus kozott. Részben ezek
miatt az eredmények miatt az emlitett cikk szerz6i az eurépai csukadllomanyok filogenetikai
helyzetét még korantsem tekintik minden részletében feltartnak.

Mivel jelenleg a magyarorszagi csuka allomanyokrél nem allnak rendelkezésre atfogd
genetikai informaciék, nem tudjuk biztosan meghatarozni a felméréseink sordn kimutatott
»atipikus” csuka egyedek taxondmiai helyzetét, illetve filogenetikai poziciéjat sem. Nem tudjuk
megallapitani azt sem, hogy ezek 6shonosnak tekinthet6k-e, vagy - mivel a csuka gazdasagilag
hasznositott faj - telepitések eredményeként keriilhettek a K6zép-Duna vizrendszerébe.

Ezért a kovetkezd években célzott genetikai és morfologiai vizsgalatokkal, valamint az
atipikus mintazati egyedek kormeghatirozasaval szeretnénk tisztazni a Karpat-medencei csuka
allomanyok filogenetikai és taxonémiai helyzetét.

Koszonetnyilvanitas
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